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エピゲノム解析
キャンペーン

データ解析実施内容
・β値の算出 ・Density プロット ・階層的クラスタリング ・主成分分析 ・DMP / DMR の検出

ヒト DNA メチル化アレイ

EPIC (Infinium Methylation EPIC V�.�)
データ取得 + データ解析 ��,���¥ + 税 / 検体

( 原則  � 検体単位受入 )

MSA (Infinium Methylation Screening Array)

��,���¥ + 税 / 検体
( 原則   �� 検体単位受入 )

データ取得 + データ解析

NGS

WGBS (Whole Genome Bisulfite Sequencing)
データ取得 + データ解析 ��,���¥ + 税 / 検体�� Gb :

���,���¥ + 税 / 検体�� Gb :

RRBS (Reduced Representation of Bisulfite Sequencing)
データ取得 + データ解析 ¥��,���+ 税 / 検体� Gb :

データ解析実施内容

・DMC / DMR の検出

・データ QC ・トリミング ・マッピング ・メチル化率の算出 ・アノテーション

・相関分析 ・主成分分析 ・階層的クラスタリング

データ取得仕様・サンプル要件
アプリケーション 利用機器 サンプル要件

DNA メチル化
アレイ

NGS

EPIC

MSA

RRBS

WGBS

Illumina iScan

Illumina NovaSeq X Plus
( PE��� )

DNA 総量 �μg 以上、濃度 ��ng/μL 以上、液量 ��μL 以上

DNA 総量 �μg 以上、濃度 ��ng/μL 以上、液量 ��μL 以上

DNA 総量 ���ng 以上、濃度 ��ng/μL 以上、液量 ��μL 以上

裏面もご覧ください
※ EPIC / MSA ( ヒト ) 、RRBS ( マウス ) の DNA メチル化率に基づき、
     エピジェネティッククロック解析もご案内可能です。

※ RRBS はマウス・ラット等の哺乳類が対象となります。 植物等につきましては WGBS でのご案内となります。

※ DNA 抽出からのご依頼も承っております。
※ FFPE 由来 DNA や要件を下回る場合は、事前にご相談ください。

※ データ取得のみをご希望の場合は、お気軽にご相談ください。

RNA-seq データとの
 統合解析 もできます。
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データ取得仕様・サンプル要件
アプリケーション 利用機器 / リード長 サンプル要件

ChIP-seq Illumina NovaSeq X Plus  /  PE��� DNA 総量 ��ng 以上、濃度 �ng / μL 以上、液量 ��μL 以上ChIPed
DNA

ATAC-seq Illumina NovaSeq X Plus  /  PE��� 細胞数 : �.� × ��^� ～ �.� × ��^� cells / チューブ細胞

ChIP-seq
(Chromatin Immuno-Precipitation Sequencing)
データ取得 + データ解析

¥��,���+ 税 / 検体ChIPed-DNA 受入  � Gb :
データ解析実施内容

・データ QC ・トリミング ・マッピング ・ピークコール

・リードカウント及び正規化後シグナル値の算出 ・ピーク領域への近傍遺伝子のアノテーション

・階層的クラスタリング ・PCA ・相関評価 ・ヒートマップ
・アグリゲーションプロット、シグナルヒートマップ ・変動ピーク領域の検出 ・結合モチーフ解析

納品図版例
< 変動ピーク領域の検出 > < 結合モチーフ解析 > < RNA-seq との統合解析 >

NGS

ATAC-seq
(Assay for Transposase-Accessible Chromatin Sequencing)
データ取得 + データ解析

データ解析実施内容
・データ QC ・トリミング ・マッピング ・ピークコール

・リードカウント及び正規化後シグナル値の算出 ・ピーク領域への近傍遺伝子のアノテーション

・階層的クラスタリング ・PCA ・相関評価 ・ヒートマップ
・アグリゲーションプロット、シグナルヒートマップ ・変動ピーク領域の検出 ・結合モチーフ解析

RNA-seq データとの
 統合解析 もできます。

���,���¥ + 税 / 検体細胞受入  � Gb :
※組織サンプルの受入も可能ですので、お気軽にご相談ください。

※ データ取得のみをご希望の場合は、お気軽にご相談ください。


